
























































































































































































































































































































































































































































































































































































































































































































































































































































Genes  (suppor t , sources) Invo lved  in
Cell s igna ling
Ce ll s igna ling
Ma in tena nce  o f ECM
DNA r ep lica t ion
G­p r o te in  s igna ling
Blood  coa gu la t ion
G1 /S  pha se  t r a n s it ion
Tab le  1 .  E xamp les  o f d iscove r ed  m odu les
BCL2L1 , BID, CASP9 , CYCS (16 , 5 ) Apop to s is
MAPK1, MAPK3  (899 , 7 )
MAP2K1 , MAP2K2  (213 , 6 )
MMP2, MMP9 , TIMP1, TIMP2  (17 , 5 )
MCM2, MCM4, MCM6, MCM7 (8 , 5 )
ADCY1, GNAS1 , GNB1, GNGT1 (19 , 3 )










































PTGER2­PTGER4  (16 , 4 )
Pros tag land in  recep tor
PTGS1­PTGS2   (30 , 6 )
Pros tag land in  syn thes is
AGT­REN  (10 , 5 )
Ang iotens in , in creases  bp
EDN1­EDNRA (20 , 5 )
Endothe lin , increase s  bp
CCND1­CDK2­CDK4­CDKN1A­CDKN1B
(26 , 5 ) Ce ll cyc le  con trol
IFNA1­STAT1­STAT2­TYK2





(8 , 5 ) DN A rep licat ion
CCNE1­CDK2­E2F1­RB1­TFDP1
(13 , 5 ) G1  /S  trans it ion
CDC2­CDC25A­CDC25B­CDC25C
(9 , 5 ) G2  /M  trans it ion
E2F1­E2F2­E2F3­E2F5  (6 , 3 )












































S ize F r equency Mea n  Suppo r t Med ia n  Suppor t
2 454 15 .13 7
3 76 11 .36 7
4 64 11 .09 7
5 13 16 .31 8
6 6 8 .83 7 .5
7 2 25 25
8 3 5 .67 6
9 1 6 6
12 1 6 6
13 2 6 .5 6 .5
22 1 5 5
S u pp lem e n tary Tab le   1 .  F r equency o f modu le  s izes , 
w ith  suppo r ts
Characteristics of the final list of functional modules. Module size is equivalent to the number of 
genes in the module. The number of modules of any given size is shown, as well as the average 
and median supports for modules of that size.
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